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ISTRUZIONE E QUALIFICAZIONE                                

Data di conseguimento    	25/10/2018
Titolo conseguito		Abilitazione Scientifica Nazionale
Descrizione	Abilitazione Scientifica Nazionale per il ruolo di Professore Universitario di II Fascia; S.C. 07/E1 Chimica Agraria, Genetica Agraria e Pedologia, S.S.D. AGR/07 Genetica Agraria
Istituzione 			Ministero dell'Istruzione, dell'Università e della Ricerca (MIUR)

Data di conseguimento    	12/04/2011
Titolo conseguito      		Dottorato di ricerca
Descrizione     	Scuola di dottorato in Scienze delle Produzioni Vegetali - Ciclo XXIII - Curriculum Agrobiotecnologie
Voto conseguito     		Eccellente
Titolo della Tesi     	"The stilbene synthase multigenic family in grapevine: genome-wide analysis and transcriptional regulation"
Istituzione     			Università degli Studi di Padova - Via 8 Febbraio, 2 - Padova

Data di conseguimento     	29/03/2007
Titolo conseguito     		Laurea (vecchio ordinamento quinquennale)
Descrizione     			Laurea in Biotecnologie Agrarie Vegetali
Voto conseguito     		108/110
Titolo della Tesi     	“Effetti della vernalizzazione sull'espressione di trascritti AtFLC-like in Cichorium intybus”.
Istituzione     			Università degli Studi di Padova - Via 8 Febbraio, 2 - Padova

Data di conseguimento     	04/07/1999
Titolo conseguito     		Diploma di Scuola Secondaria Superiore
Descrizione     			Maturità Classica
Voto conseguito     		73/100
Istituzione     			Liceo Ginnasio Statale "M. Foscarini" - Venezia (VE)
Tipo istituzione     		Scuola secondaria di II grado
PERCORSO PROFESSIONALE

Periodo				07/10/2022 – oggi
Posizione     			Professore associato
Dipartimento	Agronomia Animali Alimenti Risorse Naturali e Ambiente (DAFNAE). Laboratorio di Genetica Agraria e Genomica Vegetale
Istituzione			Università degli Studi di Padova - Via 8 Febbraio, 2 - Padova

Periodo				07/10/2019 – 06/10/2022
Posizione     			Ricercatore universitario a t.d.
Qualifica			Ricercatore a t.d. - t. pieno (art. 24 c.3-b L. 240/10)
Dipartimento	Agronomia Animali Alimenti Risorse Naturali e Ambiente (DAFNAE). Laboratorio di Genetica Agraria e Genomica Vegetale
Istituzione			Università degli Studi di Padova - Via 8 Febbraio, 2 - Padova

Periodo				03/10/2016 – 2/10/2019
Posizione     			Ricercatore universitario a t.d.
Qualifica 	Ricercatore a t.d. - t. pieno (art. 24 c.3-a L. 240/10)
Progetto di ricerca	“Grapevine plasticity and terroir: a multidisciplinary approach for dissecting the single effect of soil and climate on berry and wine quality.”
Dipartimento	Agronomia Animali Alimenti Risorse Naturali e Ambiente (DAFNAE). Laboratorio di Genetica Agraria e Genomica Vegetale
Istituzione			Università degli Studi di Padova - Via 8 Febbraio, 2 - Padova

Periodo   			01/01/2015 - 02/10/2016 
Posizione        			Assegnista di ricerca Senior (Post-doc) 
Progetto di ricerca 	“Transcriptional regulation of the stilbene and flavonoid competing pathways in grapevine (V. vinifera L.)”  
Dipartimento 	Agronomia Animali Alimenti Risorse Naturali e Ambiente (DAFNAE). Laboratorio di Genetica Agraria e Genomica Vegetale
Istituzione   	Università degli Studi di Padova - Via 8 Febbraio, 2 - Padova

Periodo				01/01/2014 - 31/12/2014
Posizione     			Assegnista di Ricerca (Post-doc)
Progetto di ricerca	“Rete Regionale della Biodiversità - BIONET - WP Viticolo”. 
Dipartimento	Agronomia Animali Alimenti Risorse Naturali e Ambiente (DAFNAE)
Laboratorio di Genetica Agraria e Genomica Vegetale
Istituzione			Università degli Studi di Padova - Via 8 Febbraio, 2 - Padova

Periodo     			01/01/2011 - 31/12/2013
Posizione     			Assegnista di Ricerca Junior (Post-doc)
Progetto	“Identificazione di geni coinvolti nella risposta a stress abiotici e analisi del loro profilo trascrizionale in portainnesti di vite” Progetto AGER SERRES - Selezione di nuovi portainnesti di vite resistenti a stress abiotici mediante lo sviluppo e la validazione di marcatori fisiologici e molecolari. 
Dipartimento	Agronomia Animali Alimenti Risorse Naturali e Ambiente (DAFNAE)
Laboratorio di Genetica Agraria e Genomica Vegetale
Istituzione	Università degli Studi di Padova - Via 8 Febbraio, 2 - Padova

Periodo				01/01/2008 - 31/12/2010
Posizione     	Dottorando di ricerca in Scienze delle Produzioni Vegetali - Ciclo XXIII - Indirizzo Agrobiotecnologie
Progetto 	“Genomic and functional characterization of the stilbene synthase multigenic family in Vitis vinifera L.”. Referente Prof.ssa Margherita Lucchin
Dipartimento     	Agronomia Ambientale e Produzioni Vegetali (DAAPV)	
Istituzione     	Università degli studi di Padova - Via 8 Febbraio, 2 – Padova


Periodo				01/05/2007 - 31/12/2007
Posizione     	Borsa di studio nell’ambito del progetto PRIN "Role of ZmPIN1 genes in the polar transport of auxin and in the determination of the maize plant architecture ". Referente Prof.ssa Serena Varotto
Dipartimento     	Agronomia Ambientale e Produzioni Vegetali (DAAPV)
Istituzione     	Università di Padova - Via 8 Febbraio, 2 – Padova



ATTIVITA’ DI RICERCA PRESSO ISTITUZIONI ESTERE

Periodo				01/07/2021 - 31/07/2021 (1 mese)
Posizione     	Visiting Scientist con borsa di studio STMS nell’ambito dell’azione COST CA17111 - “Data integration to maximise the power of omics for grapevine improvement”. Laboratorio del Dr Tomàs Matus.
[bookmark: _Hlk104467760]Istituzione     			I2SysBio, Institute for Integrative Systems Biology (Universitat de València-CSIC)
				Valencia (Spagna).

Periodo				30/09/2015 - 22/12/2015 (3 mesi)
Posizione     	Visiting Scientist con borsa di studio short-term della European Molecular Biology Organization (EMBO) nell’ambito del progetto di ricerca “Transcriptional regulation of the stilbene synthase pathway in grapevine (V. vinifera L.). Laboratorio del Dr Ian B. Dry
Istituzione     	Commonwealth Scientific and Industrial Research Organization - CSIRO Agriculture - Urrbrae, SA.

Periodo				01/05/2011 - 15/07/2011 (3 mesi)
Posizione     	Visiting Scientist durante il progetto di ricerca “Identificazione di geni coinvolti nella risposta a stress abiotici e analisi del loro profilo trascrizionale in portainnesti di vite”. Progetto AGER-SERRES: “Selezione di nuovi portainnesti di vite resistenti a stress abiotici mediante lo sviluppo e la validazione di marcatori fisiologici e molecolari”. Laboratorio del Dr. Ian B. Dry
Istituzione     	Commonwealth Scientific and Industrial Research Organization - CSIRO Agriculture - Urrbrae, SA

Periodo				09/04/2009 - 31/03/2010 (11 mesi)
Posizione     	Visiting Student nell’ambito del progetto di dottorato "Genomic and functional characterization of the stilbene synthase multigenic family in Vitis vinifera L.” Laboratorio del Dr Ian B. Dry
Istituzione     	CSIRO Commonwealth Scientific and Industrial Research Organization - Plant Industry Centre - Adelaide, SA





CORSI DI FORMAZIONE PROFESSIONALE

Aprile 2024	Corso per la formazione specifica in materia di tutela della salute e della sicurezza dei lavoratori, "classe di rischio basso". Università degli studi di Padova
Aprile 2024	Corso per la formazione generale dei lavoratori per la salute e la sicurezza nei luoghi di lavoro. Università degli studi di Padova
Luglio 2018	Corso SIGA “New breeding techniques: CRISPR/Cas9 in plants”. Grugliasco (TO), 3-6 luglio, 2018.
Gennaio 2018	Ph.D. Winter School: “Applied Bioinformatics”. Alba di Canazei (TN), 21-25 gennaio, 2018
Luglio 2017	Corso SIGA “GWAS, from theory to practice”. Alba di Canazei (TN), 4-7 luglio, 2017.
Gennaio 2017	Ph.D. Winter school: “Plant Biotechnology and environmental sustainability”. Canazei (TN), 15-20 gennaio, 2017
Giugno 2016	Corso SIGA “Bioinformatica per tutti e per tutto: genomica, epigenomica, trascrittomica”. Udine, 28 giugno-1 luglio, 2016
Febbraio 2013	Corso di formazione sulla Sicurezza, Agripolis, Legnaro (PD), 19 febbraio 2013 
Giugno 2010	Stage per apprendimento ed utilizzo del software “CLCbio Genomic Workbench” nell’analisi di dati di sequenziamento mRNA-Seq. Istituto di Genomica Applicata – IGA, Udine, 14-26 giugno, 2010
Settembre 2008	BCI 2008 “5th International School on Biology, Computation, and information. Trieste, 8-12 settembre, 2008


ATTIVITÀ DIDATTICA, DI DIDATTICA INTEGRATIVA E DI SERVIZIO AGLI STUDENTI


ATTIVITA’ DIDATTICA FRONTALE

Discipline tenute per affidamento nell’ambito dei corsi istituzionali dell’Università degli Studi di Padova, Dipartimento di Agronomia Animali Alimenti Risorse Naturali e Ambiente (DAFNAE) e Scuola di Agraria e Medicina Veterinaria. 

	Disciplina (CFU)
	Corso di Laurea
	A.A. 

	Analisi genomica (5 CFU – 47 ore)
	LM in Viticultura ed enologia (VEM)
	2024-2025

	Conventional and innovative strategies for grapevine genetic improvement (3 CFU – 24 ore))
	LM in Viticultura ed enologia (VEM)
	2024-2025

	Genetica e miglioramento genetico (6 CFU – 48 ore))
	Corso di laurea in scienze e tecnologie viticole ed enologiche (STVE)
	2023-2024

	Genomica (6 CFU – 48 ore))
	LM in Biotechnology for Food Science (BFS)
	2024-2025
2023-2024
2022-2023

	Applied Genomics (4 CFU)
	LM in Biotechnology for Food Science (BFS)
	2023-2024
2022-2023
2021-2022

	Tracciabilità degli alimenti di origine animale e vegetale              (6 CFU)
	LM in Biotecnologie per l'Alimentazione (BAL)
	2021-2022
2020-2021
2019-2020
2018-2019      2017-2018

	Elementi di Genetica (6 CFU)                                                                             
	Laurea Professionalizzante in Tecnica e Gestione delle Produzioni Biologiche Vegetali
	2020-2021
2019-2020

	Principi di Genetica agraria e Biologia Molecolare (4 CFU)                                                    
	LM in Biotecnologie per l'Alimentazione
	2016-2017





ATTIVITA’ DIDATTICA DI SUPPORTO

	Disciplina (CFU)
	Corso di Laurea
	A.A. 

	Genetica Forestale 
	Laurea triennale in Tecnologie Forestali e Ambientali
	2015-2016

	
	
	2014-2015

	
	
	2013-2014

	
	
	2012-2013

	
	
	

	Miglioramento Genetico
	LM in Scienze e Tecnologie Agrarie
	

	Biotecnologie Agrovegetali 
	Laurea triennale in Biotecnologie agrarie
	2008-2009

	Biotecnologie Genetiche Agro Vegetali 1 e 2
	Laurea triennale in Biotecnologie agrarie
	2016-2017



SEMINARI SU INVITO IN CORSI DI DOTTORATO

· “Cariparo starting grants: Grapevine plasticity and terroir: a multidisciplinary approach for dissecting the single effect of soil and climate on berry and wine quality”. Winter School 2016 - Scuola di Dottorato in Scienze delle Produzioni Vegetali, Università di Padova, Paluzza (UD), 18-21 gennaio 2016.

· “Transcriptional and functional approaches for understanding biotic and abiotic stress responses in grapevine”. IV Annual Meeting of the Plant Genetic and Biotechnology Network. Sustainable Energy and Food Production in the post genomic era. Padova (PD), 15-17 giugno, 2015.


SUPERVISIONE DI LAUREANDI COME RELATORE E CORRELATORE DI TESI DI LAUREA

	Nome studente
	Corso di Laurea
	A.A.
	Ruolo
	Titolo tesi

	Perzia Carla
	LM in
Biotechnologies for food science
	2024-2025
	Relatore
	Trascrittomica della bacca in due varietà di vite contrastanti per epoca di maturazione

	Pisanello Gabriella
	LM in
Biotechnologies for food science
	2023-2024
	Relatore
	Espressione genica e dinamica di crescita: confronto tra due varietà di vite contrastanti per epoca di maturazione

	Abdollahi Sina
	LM in biotechnologies for food science
	2022-2023
	Relatore
	The transcriptional landscape of berry skin in two novel resistant grapevine varieties

	Caredda Francesca
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2022-2023
	Relatore
	Fusariosi della spiga: caratterizzazione per la resistenza in genotipi di frumento tenero e duro

	khristenko alexandra
	LM in biotechnologies for food science
	2022/2023
	correlatore
	Characterization of SVP gene expression in the peach
tree’s (Prunus persica) vegetative buds during endodormancy phases

	Rizzato Samuele
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2022/2023
	Relatore
	Messa a punto di un protocollo con basi molecolari atto all'identificazione degli elementi cis- e trans-regolatori in vite

	Davide Zorzini
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2021-2022
	Relatore
(in corso)
	Identification of candidate target genes for the grapevine WRKY multigenic family and validation by means of DAP-seq approach

	Riccardo Zustovi
	LM in Sustainable Agricolture
	2020-2021
	relatore
	Development of a DAP-sequencing protocol in grapevine (Vitis vinifera L.) and determination of the whole genome cistrome related to transcription factors belonging to the WRKY, NAC, R2R3-MYB families.

	Gianluca Manola
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2019-2020
	relatore
	Cytoplasmic and nuclear male sterility in crops: recent advances and future prospectives.

	Giulia Tonello
	Laurea in Scienze e Tecnologie Agrarie
	2018-2019
	relatore
	“Applicazione delle biotecnologie al miglioramento genetico della soia (Glycine max L.).”

	Alessandro Conca
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2018-2019 
	relatore
	"Studio del fotoperiodismo in piante di Cannabis sativa L."

	Sara Sgubin
	Laurea in Scienze e Tecnologie Agrarie
	2018-2019 
	relatore
	"Selezione di genotipi maschiosterili tramite saggio CAPS e genotipizzazione per la produzione di ibridi F1 in radicchi (Cichorium intybus L.)

	Teresa Delmarco
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2018-2019 
	relatore
	"Comparazione tra classificazione botanica con le chiavi dicotomiche e classificazione molecolare utilizzando i geni barcode ITS1-2 e rbcL"

	Martina Pacifico
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2018-2019 
	relatore
	"Studio dell'effetto del suolo sulla plasticità del trascrittoma e del metaboloma di V. vinifera cv Corvina"

	Pierfrancesco Boldini
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2018-2019 
	relatore
	"Studio dell'effetto del suolo sulla plasticità del trascrittoma e del metaboloma di V. vinifera cv Glera

	Alessandra de Cesero
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2018-2019 
	relatore
	"Evidenze sperimentali sulla comunicazione pianta-pianta in condizioni di stress idrico in vite (Vitis vinifera L.)​"

	Anna Mastellaro
	LM in Scienze e Tecnologie Agrarie
	2017-2018 
	relatore
	"Valutazione e validazione di marcatori molecolari coinvolti nella risposta a stress idrico in portainnesti sperimentali di vite (Vitis vinifera L.)"

	Bikash Karel
	MEDFOR
	2017-2018
	relatore
	“The use of barcoding sequences for the construction of phylogenetic relationships in the Euphorbiaceae”

	Luca Mozzato
	LM in Scienze e Tecnologie Agrarie
	2017-2018
	correlatore
	“Valutazione e validazione di marcatori molecolari coinvolti nella risposta a carenza di ferro in portainnesti sperimentali di vite (Vitis vinifera L.)”

	Gabriele Magon
	LM in Scienze e Tecnologie Agrarie
	2017-2018
	correlatore
	“Genomics of flower identity in grapevine (Vitis vinifera L.)”                                                     

	Enrico Carraro
	LM in Scienze e Tecnologie Agrarie
	2017-2018
	correlatore
	“Plasticità della vite e terroir: effetto del suolo sulla risposta morfologica, fisiologica e genetica delle cultivar Glera e Corvina”

	Anna Gambetta
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2016-2017
	correlatore
	"Analysis of candidate genes for apomixis in crop plants: a case study"

	Mery Campalto
	LM in Biotecnologie per l’Alimentazione
	2016-2017
	correlatore
	"Use of DNA barcoding technology for the identification of contaminants in food products based on oregano (Origanum vulgare L.)"

	Eugenio Favero
	LM in Scienze e Tecnologie Agrarie
	2016-2017
	correlatore
	"Espressione dei geni stilbene sintasi in risposta a stress abiotici in vite (V. vinifera L.) e ruolo dell’etilene nella loro regolazione"

	Petra Donà dalle Rose
	LM in Scienze e Tecnologie Agrarie
	2014-2015
	correlatore
	"New insight into the transcriptional regulation of the stilbene synthase in grapevine (V. vinifera L.)."

	Patrick Guerretta
	LM in Scienze e Tecnologie Agrarie
	2013-2014
	correlatore
	"Analisi trascrizionale in due portainnesti di vite caratterizzati da diversa tolleranza a clorosi ferrica."

	Igor Zen
	LM in Scienze e Tecnologie Agrarie
	2011-2012
	correlatore
	"Identificazione e caratterizzazione di geni coinvolti nella resistenza alla clorosi ferrica in portainnesti di vite."




SUPERVISIONE DI STUDENTI STRANIERI IN TRAINEESHIP ERASMUS

	Nome studente
	Istituzione di provenienza
	Periodo
	Titolo traineeship

	Tobias Ziegler
	Università di Heidelberg, Dep. Of Molecular Biosciences
	Gen 2016 -Mar 2016
	Transcriptional regulation of the stilbene synthase family in grapevine




SUPERVISIONE DI DOTTORANDI

	Nome dottorando
	Ciclo di dottorato
	Ruolo
	Titolo tesi
	status

	Aurelian Devillars
	PNRR
	Supervisor
	Titolo dottorato Aurelien
	In corso

	Gabriele Magon
	XXXIII
	Co-tutor
	“Regulation of gene expression in grapevine: analysis of genetic and epigenetic determinants”
	concluso

	Corrado Perin
	XXXI
	Co-tutor
	“Grapevine plasticity and terroir: a multidisciplinary approach for dissecting the single effect of soil and climate on berry and wine quality”
	concluso




ALTRE ATTIVITA’ DIDATTICHE

2025	Seminario nell’ambito della Summer school “Resilient agricultural systems for climate change adaptation”. Agripolis, 7-11 Luglio 2025. Titolo dell’intervento: The non-editing side of CRISPR-Cas9: new opportunities for functional genomics and crop improvement”.
2020-2021	Corso di “OGM e sicurezza alimentare” nell’ambito del Master di II livello in “Qualità e sicurezza degli alimenti”. Ore di lezione frontale: 14. 
2020-2021	Corso di “OGM e sicurezza alimentare” nell’ambito del Master di II livello in “Qualità e sicurezza degli alimenti”. Ore di lezione frontale: 14. 
2018-2019 Corso di “OGM animali e vegetali” nell’ambito del Master di II livello in “Qualità e sicurezza degli alimenti”. Ore di lezione frontale: 7. 
2016-2018 Attività seminariale nell’ambito dei corsi di Genetica Forestale e Miglioramento Genetico delle piante agrarie. Corso di Laurea in Scienze e Tecnologie Agrarie.
2018 Seminario su invito alla giornata “Università degli Studi di Padova welcomes Wageningen University and Research”. Titolo del seminario “Heard it through the grapevine: molecular approaches for viticultural research.” Padova, 19 ottobre, 2018
2016 Seminario su invito al “Corso di preparazione all’esame di stato per biologi, biologi molecolari e biotecnologi”. Titolo del seminario: “Biotecnologie per l’Alimentazione”.  Padova, 19 maggio, 2017



ATTIVITA’ DI RICERCA E PUBBLICAZIONI SCIENTIFICHE

SINOSSI DELL’ATTIVITA’ DI RICERCA
(fra parentesi quadre sono citate le pubblicazioni secondo la numerazione dell’elenco completo pp. 11-17)

Alessandro Vannozzi (AV) ha una solida formazione nel campo della biologia molecolare e genetica agraria derivante sia dagli studi universitari (Laurea in Biotecnologie Agro-vegetali), sia dal percorso di dottorato di ricerca in Scienze delle Produzioni Vegetali con indirizzo in Agrobiotecnologie. Fin dalla tesi di laurea ha maturato un forte interesse per la biologia delle piante e la genetica funzionale, studiando le basi genetiche del controllo della fioritura in radicchio (Cichorium intybus) ed ottenendo, subito dopo il conseguimento della laurea (vecchio ordinamento quinquennale) una borsa di studio nell’ambito di un progetto PRIN sul ruolo di alcuni trasportatori (ZmPIN) nel trasporto polare delle auxine e nella determinazione dell’architettura della pianta in mais (Zea mays). Durante la tesi di dottorato AV ha spostato il suo interesse verso la vite (Vitis vinifera L.). In particolare, il suo progetto di ricerca si è focalizzato sullo studio del metabolismo dei fenilpropanoidi, sulla caratterizzazione genomica e funzionale della famiglia genica delle stilbene sintasi (STS) e sulla loro regolazione trascrizionale in condizioni di stress [36]. Nell’ambito del dottorato Alessandro Vannozzi ha trascorso un periodo di circa undici mesi all’estero, lavorando presso il Commonwealth Scientific and Industrial Research Organization (CSIRO), sez. Plant Industry Centre (Adelaide, SA) ed instaurando una proficua e duratura collaborazione con il Dr Ian B. Dry. Tale collaborazione ha portato alla caratterizzazione di due fattori di trascrizione appartenenti alla famiglia genica dei MYB-R2R3 coinvolti nella regolazione trascrizionale delle STS, i cui risultati sono stati pubblicati in una rivista di ottimo livello scientifico [34, 31]. Durante questo periodo AV non solo ha sviluppato competenze nel campo della genomica, familiarizzando con le tecnologie di sequenziamento di nuova generazione e l’analisi bioinformatica, sia a livello genomico che trascrittomico, ma ha anche ampliato le sue conoscenze su specifiche tecniche utilizzate in vite per la caratterizzazione funzionale di geni, quali ad esempio la trasformazione di hairy root mediata da Agrobacterium rhizogenes o l’utilizzo di colture cellulari di vite per effettuare saggi luciferasi in trasformazione transiente. Accanto a tali attività di ricerca, durante il dottorato AV ha ampliato le sue competenze partecipando a un progetto mirato alla caratterizzazione genetico-molecolare di una collezione di germoplasma autoctono di vite mediante marcatori microsatelliti cloroplastici [37]. Al periodo immediatamente seguente il dottorato risale l’instaurarsi di una prolungata collaborazione scientifica con il Dipartimento di Biotecnologie dell’Università di Verona (gruppo del Prof. Mario Pezzotti), con il Centre for Organismal Studies dell’Università di Heidelberg (Prof. Jochen Bogs) e con la Nanjing Agricultural University (Prof. Zong-Ming (Max) Cheng). Tali collaborazioni hanno portato alla pubblicazione di alcuni articoli scientifici relativi alla caratterizzazione di alcune famiglie geniche di interesse in vite, tra cui la famiglia genica delle espansine [35], quella dei fattori di trascrizione WRKY [33], e quella delle proteine VQ [30], nonché del lavoro sui fattori di trascrizione MYB-R2R3 [27]. Il crescente interesse nel campo della trascrittomica legata a tecnologie NGS e nella risposta della vite a condizioni di stress biotici e non, lo ha portato, immediatamente dopo il dottorato, al conseguimento di una posizione di Post doc come assegnista di ricerca Junior in un progetto di larga scala mirato alla selezione di nuovi portainnesti di vite resistenti a stress abiotici mediante lo sviluppo e la validazione di marcatori fisiologici e molecolari (Progetto AGER-SERRES, Grant: 2010-2105). Questo progetto, che ha permesso di instaurare collaborazioni con l’Università di Milano (Prof Attilio Scienza, Prof Graziano Zocchi, Prof. Luca Espen, Dr.  Massimo Galbiati) e di Torino (prof. Andrea Schubert), ha portato alla pubblicazione di numerosi contributi in riviste scientifiche [29, 28, 26, 25, 23], capitoli di libri ed atti di congressi. Durante questo progetto AV ha avuto modo di consolidare la collaborazione con il Dr. Ian B Dry trascorrendo ulteriori tre mesi presso lo CSIRO Agriculture (Adelaide, SA) e approfondendo gli studi sul metabolismo degli stilbeni. Nel 2015 AV ha conseguito la posizione di assegnista di ricerca senior presso il DAFNAE (Università di Padova) con un progetto mirato alla comprensione della regolazione delle vie metaboliche antagoniste degli stilbeni e dei flavonoidi in vite. Nel 2015, in seguito all’ottenimento di borsa di studio short-term della European Molecular Biology Organization (EMBO), AV ha avuto modo di tornare per la terza volta presso il CSIRO Agriculture al fine di acquisire nuove competenze di laboratorio quali la tecnica dell’yeast-two-hybrid (Y2H) con lo scopo di analizzare alcune librerie di cDNA ottenute da piante sottoposte a stress biotici. Altri progetti in cui AV si è impegnato hanno riguardato l’analisi della risposta trascrizionale di portainnesti di vite, suscettibili e un tollerante, a stress nutrizionali da carenza di ferro e la riclassificazione dei fattori di trascrizione MYB-R2R3 in vite (in collaborazione con il Dr Tomás Matus - Centre for Research in Agricultural Genomics - CRAG). Più recentemente AV è stato coinvolto in un nuovo progetto in collaborazione con il gruppo del Prof. Gianni Barcaccia (Università di Padova), mirato allo sviluppo di una prima bozza del genoma di finocchio e all’identificazione di microsatelliti e SNPs al fine di sviluppare nuovi strumenti mirati alla selezione assistita in questa specie. Tale progetto si è concretizzato nella pubblicazione di un lavoro su una rivista di ottimo livello scientifico [20]. Dal 3 ottobre 2016, AV ha preso servizio presso il DAFNAE (Università di Padova) come ricercatore a tempo determinato (RTDa), rivestendo il ruolo di PI nel progetto vincitore del bando Starting Grants Cariparo intitolato “Grapevine plasticity and terroir: a multidisciplinary approach for dissecting the single effect of soil and climate on berry and wine quality”. Parallelamente alle attività legate al suo ruolo di PI AV ha portato avanti numerosi altri progetti legati alla regolazione trascrizionale delle STS [3, 17], allo studio della genetica del fiore in vite [4, 15], alla caratterizzazione di importanti famiglie geniche in vite o nel regno vegetale [14, 18] e all’utilizzo di strumenti molecolari per la tracciabilità degli alimenti di origine animale e vegetale [8, 9, 13, 19]. A partire dall’8 ottobre 2019 AV ha preso servizio presso il DAFNAE (Università di Padova) come ricercatore a tempo determinato (rtdB). In concomitanza alla presa di servizio AV ha iniziato un progetto di ricerca finanziato nell’ambito del bando PRIN 2017, dal titolo “Regolazione dell’espressione genica in vite, determinanti genetici ed epigenetici”, di cui è tuttora responsabile per l’Unità operativa di Padova. Durante i tre anni in veste di rtdB, AV ha proseguito la sua attività di ricerca in vite, concentrandosi sul ruolo e sulla regolazione del metabolismo secondario in risposta a stress [3, 6], sulla ontogenesi fiorale [4], ma anche espandendo la sua attività ad altre specie di interesse agrario, prima tra tutta cannabis [8, 10].
Di seguito si riportano le principali collaborazioni recenti o in corso:
· Prof. Mario Pezzotti, Prof. Sara Zenoni, Dipartimento di Biotecnologie, Università di Verona - Regolazione dell’espressione genica in vite, determinanti genetici ed epigenetici (PRIN 2017);
· Prof. Michele Morgante, Università di Udine - Regolazione dell’espressione genica in vite, determinanti genetici ed epigenetici (PRIN 2017);
· Dott.sa Paola Paci, CNR Roma – Regolazione dell’espressione genica in vite, determinanti genetici ed epigenetici (PRIN 2017);
· Dott. Massimo Pinto, Fondazione Edmund Mach - analisi trascrittomiche in bacca di Corvina e Glera allevate su terreni diversi, trascrittoma dei verticilli fiorali;
· Prof. Riccardo Velasco (CREA-VIT) – organizzazione V congresso internazionale Horticulture Research;
· Dott. Ian B. Dry, CSIRO Agriculture, Glen Osmond SA, Australia;
· Dott. Tomás Matus, I2SysBio, Institute for Integrative Systems Biology (Universitat de València-CSIC)
· Prof. Philippe Jeandet, University of Reims, Francia - stesura di una review sugli stilbeni sulla rivista Chemical Society Reviews. 
· Prof. Jochen Bogs, University of Heidelberg, Germany. 

COORDINAMENTO/PARTECIPAZIONE A PROGETTI DI RICERCA FINANZIATI SU BANDI COMPETITIVI E CONVENZIONI DI RICERCA

	Tipologia
	Periodo
	Ruolo
	Ente finanziatore, bando
	Titolo progetto
	Budget assegnato

	Progetti su bandi competitivi
	 
	 
	 
	 
	 

	
	2024-2027
	Responsabile scientifico
	Progetto di Ateneo
	Dissecting the sporophytic self-incompatibility system in chicory
	40.000,00

	
	2022-2025
	Referente UniPD per affiliazione Spoke 1
	Progetto PNRR CN2 Agritech Spoke1
	Plant, animal and microbial genetic resources and adaptation to climatic changes
	

	
	2022-2026
	Task leader. T4.1.1
	Progetto PNRR CN2 Agritech Spoke4
	Next-generation genotyping and -omics technologies for the molecular prediction of multiple resilient traits in crop plants
	UniPD
305.620,00

	
	2022-2025
	Responsabile di Unità Task 1.3.3
	Progetto PNRR CN2 Agritech Spoke1
	Novel biotechnological approaches to identify and functionally characterize coding and non-coding regions involved in the plant response to biotic and abiotic stresses in grapevine
	113.947,31

	
	2023-2025
	Principal investigator
	MUR, Bando PRION PNRR 2022
	Vine-SCROLL: an innovative biotechnological approach for the in Situ Crispr-affinity puRification Of reguLatory eLements in grapevine
	119.114,00

	
	2020-2022
	Responsabile scientifico
	Progetto di Ateneo
	Caratterizzazione genomica e funzionale del network regolatorio di due fattori di trascrizione MYB-R2R3 in vite (Vitis vinifera L.)
	38.500,00

	 
	2019-2023
	Responsabile Unità di Ricerca
	MIUR, Bando PRIN 2017
	Regulation of gene expression in grapevine: analysis of genetic and epigenetic determinants
	173.383,00

	 
	2016-2019
	Principal Investigator
	Fondazione Cariparo, Cariparo Starting Grant
	Grapevine plasticity and terroir: a multidisciplinary approach for dissecting the single effect of soil and climate on berry and wine quality
	244.300,00

	 
	2014-2016
	Responsabile scientifico assegno di ricerca senior
	Università degli studi di Padova
	Transcriptional regulation of the stilbene and flavonoid competing pathways in grapevine (V. vinifera L.)
	42.608,00

	 
	2017-2020
	Partecipante
	Regione Veneto, POR-FESR 
	VIT-VIVE 
	310.000,00

	 
	2011-2014
	Partecipante - Post-doc
	Regione Veneto, PSR 2011-2014
	BIONET – WP viticolo – Rete regionale della biodiversità
	51.000,00

	 
	2011-2013
	Partecipante - Post-doc 
	Fondazione AGER
	SERRES – Selezione di nuovi portainnesti di vite resistenti a stress abiotici mediante lo sviluppo e la validazione di marcatori fisiologici e molecolari.  
	1.200.000,00

	 
	 
	Partecipante - Ph. D 
	Regione Veneto
	Val.Vi.Ve
	

	 
	 
	Partecipante - Borsista
	MIUR, Bando PRIN 2007
	Role of ZmPIN1 genes in the polar transport of auxins and in determination of the maize plant architecture.
	

	 
	2010-oggi
	Partecipante
	Ex 60% - DOR
	 -
	-

	Convenzioni di ricerca
	 
	 
	 
	 
	

	 
	2025
	Responsabile scientifico
	Consorzio di tutela della Denominazione di Origine Controllata Prosecco
	Sviluppo delle basi conoscitive per
l'applicazione di Tecniche di Evoluzione Assistita al fine del miglioramento della varietà Glera
	164.700,00

	
	2019
	Responsabile scientifico
	Privato
	 Commissione di analisi genomiche volte all’accertamento dell’identità genetica di un campione di melone attraverso confronto con una varietà testimone
	1.000,00

	 
	2019
	Referente scientifico
	Privato
	 Commissione di analisi genomiche volte all’accertamento dell’identità tassonomica di specie di origine animale in mangimi per cani e gatti (Pet Food) mediante analisi molecolare di DNA mitocondriale
	10.000,00

	 
	2014
	Partecipante
	Privato
	Contratto di ricerca finalizzato alla costituzione di nuove varietà ibride F1 di finocchio mediante metodi di miglioramento genetico assistito da marcatori molecolari
	42.000,00




PARTECIPAZIONE A INIZIATIVE INTERNAZIONALI

· COST Action CA17111: Integrape 2019 data integration as a key step for future grapevine research.
· COST Action CA17111: Integrape 2019 data integration as a key step for future grapevine research. Annual meeting, Creta, 24-29 Marzo, 2019.
· COST Action FA1106: An integrated system approach to determine the developmental mechanisms controlling fleshy fruit quality in tomato and grapevine. Annual meeting, Creta, 1-3 Ottobre, 2012.


VALUTAZIONE DI PROGETTI PER BANDI COMPETITIVI

· Valutatore per il progetto di interscambio ECOS-CONICYT (Comisión Nacional de Investigación Científica y Tecnológica), Chile 2015.


RICONOSCIMENTI PROFESSIONALI

· [bookmark: _Hlk90044361]Short Term Scientific Mission. 2021. Borsa di studio nell’ambito dell’azione COST CA17111 - “Data integration to maximise the power of omics for grapevine improvement”. Istituzione ospite: I2SysBio, Institute for Integrative Systems Biology (Universitat de València-CSIC), Valencia (Spagna).
· Abilitazione Scientifica Nazionale per il ruolo di Professore Universitario di II Fascia; S.C. 07/E1 Chimica Agraria, Genetica Agraria e Pedologia, S.S.D. AGR/07 Genetica Agraria 
· EMBO short term fellowship. 2015. Titolo progetto: “Transcriptional regulation of the stilbene synthase pathway in grapevine (Vitis vinifera L). Istituzione ospite: Commonwealth Scientific and Industrial Research Organization - CSIRO Agriculture - Adelaide, SA.  Periodo di permanenza: 30 Settembre - 22 Dicembre 2015. 
· SIGA poster award 2012. 56°congresso SIGA, 17-20 Settembre 2012, Perugia.  Titolo del poster: “The stilbene synthase and chalcone synthase pathways in grapevine: from genomic organization to transcriptome dynamics.” 
· SIGA poster award 2010. 54°congresso SIGA, 27-30 September 2010, Matera. Titolo del Poster: “Role of VvMYB14, a novel R2R3-MYB factor, in biotic and abiotic stress response and in the regulation of stilbene biosynthesis in grapevine.”


PARTECIPAZIONE COME RELATORE A CONGRESSI NAZIONALI ED INTERNAZIONALI
· [bookmark: _Hlk67920811]Comunicazione orale all’evento Italian National Research Center for Technology in Agriculture – Agritech, EXPO 2025.  Osaka, Japan, 20 Aprile 2025. Titolo dell’intervento: “Spoke 4: Multifunctional and Resilient Agriculture and Forestry Systems for the Mitigation of Climate Change Risks.”
· Comunicazione orale al congresso “Plant and Animal Genome 2025 – PAG31”. San Diego, CA, 11-15 Gennaio 2025. Titolo del Contributo: “From protein-centered to gene-centered approaches to investigate DNA-protein interactions in grapevine”. 
· Comunicazione orale al congresso "XVII Edition of the Congress of the Italian Federation of Life Sciences (FISV)". Padova, Italy, 18-20 Settembre, 2024. Titolo del contributo: " From protein-centered to gene-centered approaches to investigate DNA-protein interactions in grapevine". Autori: Devillars, A., Magon, G., Farinati, S., Licursi, V., Magris, G., Zenoni, S., Potlapalli, B.P., Houben, A., Barcaccia, G., Vannozzi, A.
· Comunicazione orale al congresso "Open conference on grapevine physiology and biotechnology". Logrono, Spagna, 7-11 Luglio, 2024. Titolo del contributo: " From protein-centered to gene-centered approaches to investigate DNA-protein interactions in grapevine ". Autori: Devillars, A., Magon, G., Farinati, S., Licursi, V., Magris, G., Zenoni, S., Potlapalli, B. P., Houben, A., Vannozzi, A. ​​
· Comunicazione orale al congresso "12th International conference on Grapevine Breeding and Genetics". Bordeaux, France, 15-20 Luglio, 2018. Titolo del contributo: "The combined role of WRKY and MYB TFs in the regulation of the stilbene synthase pathway in grapevine". Autori: Devillars, A., Magon, G., Farinati, S., Licursi, V., Magris, G., Zenoni, S., Potlapalli, B. P., Houben, A., Vannozzi, A. 
· Comunicazione orale al congresso "SIGA LXV". Piacenza, 6-9 Settembre, 2022. Titolo del contributo: " Dissecting the effect of soil on berry transcriptional plasticity in two Italian grapevine varieties (V. vinifera L.) ". Autori: Vannozzi A., Perin C., Palumbo F., Sandri M., Zuccolotto P., Zenoni S., Barcaccia G., Pindo M., Cestaro A., Sonego P., Lucchin M.
· Comunicazione orale al congresso "12th International conference on Grapevine Breeding and Genetics". Bordeaux, France, 15-20 Luglio, 2018. Titolo del contributo: "The combined role of WRKY and MYB TFs in the regulation of the stilbene synthase pathway in grapevine". Autori: Vannozzi, A., Wong, D.C., Höll, J., Matus, J.T., Bogs, J., Ziegler, T., Dry, I., Barcaccia G., Lucchin, M.
· Comunicazione orale al congresso "SIBV-SIGA Joint Congress", Pisa, Italia, 19-22 settembre 2017. Titolo del contributo: "New insights into the regulation of the stilbene synthase pathway in grapevine (Vitis vinifera L.)".  Autori: Vannozzi, A., Hmmam. I., Wong, D., Höll, J., Matus, J.T., Bogs, J., Dry, I., Barcaccia G., Lucchin
· Comunicazione orale al congresso "1st DAFNAE Postgraduate Scientist Meeting". Legnaro, Italia, 22-23 settembre 2016. Titolo del contributo: "Root transcriptome analysis in rootstocks genotypes with contrasting tolerance to iron chlorosis". Autori: Vannozzi, A., Corso, M., Donnini, S., Guerretta, O., Vitulo, N., Valle, G., Bonghi, C., Zocchi, G., Lucchin, M. 
· Invited speaker al congresso "1st International Horticulture Research Conference". Nanjing, China, 14-18 Ottobre, 2014. Titolo del contributo: "The stilbene synthase pathway in grapevine: from genomic organization to transcriptional regulation". Autori: Vannozzi, A., Holl, J., Czemmel, S., Walker, A.R., Rausch, T., Lucchin, M., Boss, P., Dry, I.B., Bogs, J. 
· Comunicazione orale al congresso "IX International Symposium on Grapevine Physiology and Biotechnology". La Serena, Chile, 21-26 Aprile, 2013. Titolo del contributo: "Role of two novel R2R3-MYB factors in the regulation of stilbene biosynthesis in grapevine". Autori: Vannozzi, A., Holl, J., Czemmel, S., Walker, A.R., Rausch, R., Lucchin, M., Boss, P., Dry, I.B., Bogs, J. 
· Comunicazione orale al congresso "CNBXI". Varese, Italy, 27-29 giugno, 2012. Titolo del contributo: "Genome-wide analysis of the grapevine stilbene synthase multigenic family: genomic organization and transcriptional regulation". Autori: Vannozzi, A., Boss, P.K., Walker, A.R., Lucchin, M., Dry, I.B. 
· Comunicazione orale al congresso "10th International conference on Grapevine Breeding and Genetics". Geneva, New York, USA, 1-5 Agosto, 2010. Titolo del contributo: "Identification of an R2R3 MYB transcription factor involved in the regulation of the stilbene synthase pathway in grapevine". Autori: Vannozzi, A., Boss, P.K., Walker, A.R., Lucchin, M., Dry, I.B. 

ORGANIZZAZIONE DI CONGRESSI SCIENTIFICI

2019	Membro del Comitato Scientifico e del Comitato organizzatore del Congresso internazionale "5th International Horticulture Research Conference". Venezia, 30 settembre - 4 ottobre, 2019.
2019	Membro del Comitato organizzatore del Congresso nazionale "AISSAunder40". San Donà di Piave (VE), 16-17 maggio, 2019.



DIREZIONE O PARTECIPAZIONE A COMITATI EDITORIALI DI RIVISTE

2022-oggi	Review editor nella rivista internazionale Frontiers in Plant Science.
2021- oggi	Associate editor nella rivista internazionale Fruit Research.
2020-2021	Guest Editor dello Special Issue "Genomics for Plant Breeding 2020–2021" per la rivista MDPI Plants. 
2019-2020 Guest Editor dello Special Issue "Genomics for Plant Breeding" per la rivista MDPI Plants. 
2019-2020 Guest Editor dello Special Issue “Recent Advances in Viticulture and Breeding of Grapevine” per la rivista Agriculture MDPI.
2019 	Guest editor nella rivista internazionale Diversity. Research topic: "Grapevine Rootstock Genotype Research".
2018 Topic Editor nella rivista internazionale Frontiers in Plant Science. Section: "Technical advances in plant science", Research Topic: "Applications of Next Generation Sequencing to Unravel Horticultural Crop Responses and Adaptation to Environmental Stresses".

ATTIVITA’ DI REVISORE PER RIVISTE INTERNAZIONALI

BMC Plant Biology, Frontiers in Plant Science, Horticulture Research, Plant and Cell Physiology, Scientific Reports, Horticulture research

APPARTENENZA A SOCIETA’ SCIENTIFICHE

2024 – oggi	Membro della Federazione Italiana Scienze della Vita (FISV)
2024 – oggi 	Membro del centro studi per la biologia sintetica Syn@Bio - UniPD
2016 – oggi	Membro della Società Italiana di Genetica Agraria (SIGA) 


PUBBLICAZIONI SCIENTIFICHE 

INDICI BIBLIOMETRICI DELLA PRODUZIONE SCIENTIFICA COMPLESSIVA

Totale articoli:				52
Totale citazioni Scopus:			2420

PUBBLICAZIONI SU RIVISTE NAZIONALI ED INTERNAZIONALI RELATIVE AL TRIENNIO 2019-2022 NEL RUOLO DI RDTb
(*equal contribution, +Corresponding Author)

2025
1. Farinati, S., Soria Garcia, A. F., Draga, S., Vannozzi, A., Palumbo, F., Scariolo, F., Gabelli, G., and Barcaccia, G. (2025). Unlocking male sterility in horticultural crops through gene editing technology for precision breeding applications: presentation of a case study in tomato. Front. Plant Sci. 16. doi:10.3389/fpls.2025.1549136.

Citazioni WOS: 0			Citazioni Scopus: 0
Impact Factor: 4.1			Impact Factor 2025: 4.1
Cite Score 2023: 7.3			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 001447958300001	Codice Scopus: 2-s2.0-105000480509

2. Betto, A., Palumbo, F., Riommi, D., Vannozzi, A., and Barcaccia, G. (2025). Harnessing Genomics for Breeding Lantana camara L.: Genotyping and Ploidy Testing of Clonal Lines Through ddRADseq Applications. Int. J. Mol. Sci. 26(10), 4898. doi:10.3390/ijms26104898.

Citazioni WOS: 0			Citazioni Scopus: 0
Impact Factor: 4.9			Impact Factor 2025: 4.9
Cite Score 2023: 8.1			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 nd			Codice Scopus: nd
2024
3. Palumbo, F., Gabelli, G., Pasquali, E., Vannozzi, A., Farinati, S., Draga, S., Ravi, S., Della Lucia, M. C., Bertoldo, G., and Barcaccia, G. (2024). RNA-seq analyses on gametogenic tissues of alfalfa (Medicago sativa) revealed plant reproduction- and ploidy-related genes. BMC Plant Biol. 24, 826. doi:10.1186/s12870-024-05542-2.

Citazioni WOS: 2			Citazioni Scopus: 2
Impact Factor: 4.3			Impact Factor 2020: 4.3
Cite Score 2020: 7.1			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 001305474000003	Codice Scopus: 2-s2.0-85202934730

4. Farinati, S., Devillars, A., Gabelli, G., Vannozzi, A., Scariolo, F., Palumbo, F., and Barcaccia, G. (2024). How Helpful May Be a CRISPR/Cas-Based System for Food Traceability? Foods 13(21), 3397. doi:10.3390/foods13213397.

Citazioni WOS: 0			Citazioni Scopus: 0
Impact Factor: 4.7			Impact Factor 2024: 4.7
Cite Score 2023: 7.4			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 001351446200001	Codice Scopus: 2-s2.0-85208563115

5. Scariolo, F., Gabelli, G., Magon, G., Palumbo, F., Pirrello, C., Farinati, S., Curioni, A., Devillars, A., Lucchin, M., Barcaccia, G., and Vannozzi, A.* (2024). The Transcriptional Landscape of Berry Skin in Red and White PIWI (“Pilzwiderstandsfähig”) Grapevines Possessing QTLs for Partial Resistance to Downy and Powdery Mildews. Plants 13(18), 2574. doi:10.3390/plants13182574.

Citazioni WOS: 1			Citazioni Scopus: 1
Impact Factor: 4			Impact Factor 2023: 4
Cite Score 2023: 6.5			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 001323859600001	Codice Scopus: 2-s2.0-85205101026

6. Devillars, A., Magon, G., Pirrello, C., Palumbo, F., Farinati, S., Barcaccia, G., Lucchin, M., and Vannozzi, A.* (2024). Not Only Editing: A Cas-Cade of CRISPR/Cas-Based Tools for Functional Genomics in Plants and Animals. Int. J. Mol. Sci. 25(6), 3271. doi:10.3390/ijms25063271.

Citazioni WOS: 5			Citazioni Scopus: 6
Impact Factor: 4.9			Impact Factor 2020: 4.9
Cite Score 2023: 8.1			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 001192975700001	Codice Scopus: 2-s2.0-85126544900

7. Martina, M., De Rosa, V., Magon, G., Acquadro, A., Barchi, L., Barcaccia, G., De Paoli, E., Vannozzi, A.*, and Portis, E.* (2024). Revitalizing agriculture: next-generation genotyping and -omics technologies enabling molecular prediction of resilient traits in the Solanaceae family. Front. Plant Sci. 15, 1278760. doi:10.3389/fpls.2024.1278760.

Citazioni WOS: 2			Citazioni Scopus: 3
Impact Factor: 4.1			Impact Factor 2020: 4.1
Cite Score 2023: 7.3			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 001163896200001	Codice Scopus: 2-s2.0-85185245427
2023
8. Vannozzi, A.*, Perin, C., Palumbo, F., Sandri, M., Zuccolotto, P., Zenoni, S., Farinati, S., Barcaccia, G., Pindo, M., Sonego, P., Cestaro, A., and Lucchin, M. (2023). Dissecting the effect of soil on plant phenology and berry transcriptional plasticity in two Italian grapevine varieties (Vitis vinifera L.). Hortic. Res. 10(5), uhad056. doi:10.1093/hr/uhad056.

Citazioni WOS: 1			Citazioni Scopus: 1
Impact Factor: 7.6			Impact Factor 2023: 7.6
Cite Score 2023: 12.9			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 000995926400002	Codice Scopus: 2-s2.0-85161964977

9. Pirrello, C., Magon, G., Palumbo, F., Farinati, S., Lucchin, M., Barcaccia, G., and Vannozzi, A.* (2023). Past, present, and future of genetic strategies to control tolerance to the main fungal and oomycete pathogens of grapevine. J. Exp. Bot. 74(5), 1309–1330. doi:10.1093/jxb/erac487.

Citazioni WOS: 15			Citazioni Scopus: 17
Impact Factor: 5.8			Impact Factor 2020: 5.8
Cite Score 2023: 12.3			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	000928375700001  	Codice Scopus: 2-s2.0-85149559384

10. Farinati, S., Scariolo, F., Palumbo, F., Vannozzi, A., Barcaccia, G., and Lucchin, M. (2023). Heterosis in horticultural crop breeding: combining old theoretical bases with modern genomic views. Front. Hortic. 2, 1250875. doi:10.3389/fhort.2023.1250875.

Citazioni WOS: 2			Citazioni Scopus: 17
Impact Factor: 5.8			Impact Factor 2020: 5.8
Cite Score 2023: 12.3			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 nd			Codice Scopus: 2-s2.0-85149559384

11. Magon, G., De Rosa, V., Martina, M., Falchi, R., Acquadro, A., Barcaccia, G., Portis, E., Vannozzi, A.*, and De Paoli, E.*(2023). Boosting grapevine breeding for climate-smart viticulture: from genetic resources to predictive genomics. Front. Plant Sci. 14, 1293186. doi:10.3389/fpls.2023.1293186.

Citazioni WOS: 12			Citazioni Scopus: 17
Impact Factor: 4.1			Impact Factor 2023: 4.1
Cite Score 2023: 12.3			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 001129250000001	Codice Scopus: 2-s2.0-85149559384

12. Farinati, S., Draga, S., Betto, A., Palumbo, F., Vannozzi, A., Lucchin, M., and Barcaccia, G. (2023). Current insights and advances into plant male sterility: new precision breeding technology based on genome editing applications. Front. Plant Sci. 14, 1223861. doi:10.3389/fpls.2023.1223861.

Citazioni WOS: 22			Citazioni Scopus: 17
Impact Factor: 4.1			Impact Factor 2020: 4.1
Cite Score 2023: 12.3			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 001034194100001	Codice Scopus: 2-s2.0-85165992180

13. Palumbo, F., Draga, S., Magon, G., Gabelli, G., Vannozzi, A., Farinati, S., Scariolo, F., Lucchin, M., and Barcaccia, G. (2023). MIK2 is a candidate gene of the S-locus for sporophytic self-incompatibility in chicory (Cichorium intybus, Asteraceae). Front. Plant Sci. 14, 1204538. doi:10.3389/fpls.2023.1204538.

Citazioni WOS: 7			Citazioni Scopus: 17
Impact Factor: 4.1			Impact Factor 2020: 4.1
Cite Score 2023: 12.3			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 001008499600001	Codice Scopus: 2-s2.0-85162060806
2022
14. Farinati, S., Betto, A., Palumbo, F., Scariolo, F., Vannozzi, A., and Barcaccia, G. (2022). The New Green Challenge in Urban Planning: The Right Genetics in the Right Place. Horticulturae 8(9), 761. doi:10.3390/horticulturae8090761.

Citazioni WOS: 10			Citazioni Scopus: 17
Impact Factor: 3.1			Impact Factor 2020: 5.8
Cite Score 2023: 2.4			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 000857579200001	Codice Scopus: 2-s2.0-85138645034


15. Vannozzi, A., Palumbo, F., Lucchin, M., and Barcaccia, G. (2022). Dioecy in Flowering Plants: From the First Observations of Prospero Alpini in the XVI Century to the Most Recent Advances in the Genomics Era. Agric. 12. doi:10.3390/agriculture12030364.

[bookmark: _Hlk104385650][bookmark: _Hlk104385620]Citazioni WOS: 0			Citazioni Scopus: 0
Impact Factor: 3,417			Impact Factor 2020: 3,417
Cite Score 2020: 2.5			Quartile: Q1 (94th)
Codice WOS:	 nd			Codice Scopus: 2-s2.0-85126544900
16. Palumbo, F., Draga, S., Vannozzi, A., Lucchin, M., and Barcaccia, G. (2022). Trends in Apomixis Research: The 10 Most Cited Research Articles Published in the Pregenomic and Genomic Eras. Front. Plant Sci. 13, 1–9. doi:10.3389/fpls.2022.878074.
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ATTIVITA’ ISTITUZIONALI, ORGANIZZATIVE E DI SERVIZIO
2024 - oggi	Referente del Comitato Ordinatore per il CdL “Innovative Technologies in Agriculture”.
2022 - oggi	Referente per l’affiliazione UniPD allo Spoke 1 – Agritech (PNRR)
2022 - oggi	Membro della Commissione per la Valutazione della Qualità della Ricerca - VQR
2021 - oggi	Membro del Collegio dei Docenti del Corso di Dottorato in “Crop Science” dell’Università degli Studi di Padova.
2019 - oggi 	Membro della Commissione tirocini e lauree del Corso di Laurea magistrale in Biotecnologie per l’Alimentazione - BAL/BFS.
2019 - 2022	Membro della Giunta del Dipartimento di Agronomia Animali Alimenti Risorse naturali e Ambiente – DAFNAE.
2019 - 2022	Vicepresidente del Corso di Laurea magistrale in Biotecnologie per l’Alimentazione - BAL/BFS.
2019 - oggi 	Membro della Commissione didattica del Corso di Laurea magistrale in Biotecnologie per l’Alimentazione (BAL/BFS).
2019 - 2022 	Membro del Gruppo per l’Accreditamento e l’Autovalutazione del Corso di Laurea magistrale in Biotecnologie per l’Alimentazione - BAL/BFS.
2019 - oggi 	Membro della Commissione Gestione sito web, moodle, social web ed altre piattaforme del Corso di Laurea magistrale in Biotecnologie per l’Alimentazione - BAL/BFS.
2015-2016	Rappresentante degli Assegnisti di ricerca presso il Consiglio di Dipartimento di Agronomia Animali Alimenti Risorse naturali e ambiente (DAFNAE), Università di Padova.
2008-2009	Rappresentante dei dottorandi presso il Consiglio di Dipartimento di Agronomia Ambientale e Produzioni Vegetali, Università di Padova.

ATTIVITA’ DI DIVULGAZIONE E COMUNICAZIONE SCIENTIFICA AL PUBBLICO (TERZA MISSIONE)

· Comunicazione orale presso lo stand del Consorzio di tutela del prosecco DOC al Vinitaly 2025. Titolo dell’intervento: “Glera 2.0: la genetica al lavoro per la sostenibilità del prosecco”. Verona (VR), 8 Aprile 2025.
· Partecipante col gruppo di genetica Agraria all’evento Science for All 2024. Padova (PD).
· Lezione dal titolo “Le piante transgeniche” (4 h) nell’ambito del corso FSE " Florovivaismo: qualità delle produzioni e innovazione per competere sul mercato" - CIA Padova. Giovedì 5 dicembre 2019
· Relazione in occasione del “Progetto Università popolare AUSER la torre”. Titolo del contributo: “La sicurezza alimentare: tracciabilità degli alimenti”. Piove di Sacco (PD), 14 febbraio, 2019.
· Relazione alla tavola rotonda al Convegno finale del Progetto AGER-SERRES: “Selezione di nuovi portainnesti della vite resistenti a stress abiotici mediante lo sviluppo e le validazioni di marcatori fisiologici e molecolari”. Coordinatrice: Clementina Palese, L’informatore Agrario. Villa Braida, Mogliano Veneto (TV). 3 dicembre 2014.

DICHIARAZIONE SOSTITUTIVA DI CERTIFICAZIONE (ART. 46 E 47 D.P.R. 445/2000)

Il sottoscritto Alessandro Vannozzi, consapevole che le dichiarazioni false comportano l’applicazione delle sanzioni penali previste dall’art. 76 del D.P.R. 445/2000, dichiara di essere in possesso di tutti i titoli riportati nel presente curriculum vitae e la veridicità di quanto viene dichiarato nel presente curriculum vitae.
Legnaro, 03 Giugno 2025
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